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Serin-tRNS I und 11. 
Obere Zeile: beiden t-RNS pemeinsame Nucleotidsequenz. 
Mittlere Zeile: Fortsetzung der oberen Zeile fur Serin-tRNS 11. 
Untere Zeile: Fortsetzung der oberen Zeile fur Serin-tRNS I. 

Sequenzen bis zu einer LPnge von 25 Nucleotiden rekonstru- 
iert werden. Zur Aufklarung der vollstandigen Sequenzen 
waren auRer der partiellen Spaltung mit TI-RNase [41 weitere 
MaBnahmen erforderlich: Partialhydrolyse rnit Pankreas- 
RNase, partielle Nachspaltung von groBeren Oligonucleotid- 
bruchstiicken und sequentieller Abbau von Oligonucleotiden 
aus TI-RNase-Partialhydrolysaten rnit Schlangengift-Phos- 
phodiesterase. 
Die beiden Serin-tRNS unterscheiden sich nur in drei Nucleo- 
tiden (diese sind im Formelbild unterstrichen). Die Unter- 
schiede lassen sich auf Transitionen in den tRNS-Cistren zu- 
ruckfuhren. In der Kettenlange (84 Nucleotide) und in der 
wahrscheinlichen Anticodonsequenz I-G-A sind die tRNS 
gleich. 
Beide Serin-tRNS enthalten 13 seltene Nucleotide. N(6)- 
Acetyl-Cp, das noch nicht vollstandig aufgeklarte Nucleotid 
A*p [71 und die beiden in der Ribose methylierten Nucleotide 
wurden erstmals in tRNS-Sequenzen gefunden. 
Konstruiert man Modelle fur die Sekundarstrukturen der 
Scrin-tRNS allein nach dem Prinzip maximaler Basenpaa- 
rung, so lassen sich etwa 60 % der Nucleotide in fiinf Paa- 
rungsbereichen unterbringen. Nahezu alle seltenen Nucleotide 
erscheinen in ,,Schleifen" und ungepaarten Bereichen der 
Ketten. Auch die drei Nucleotide, in denen sich die beiden 
tRNS unterscheiden, durften in ,,Schleifen" liegen. 
Die Serin-tRNS sind in der Primarstruktur von der Alanin- 
tRNS [41 sehr weitgehend verschieden. Gleich sind jedoch die 
Abstande zwischen I, DimeG und einem UH2. Auffallend ist 
auch, daB der Abstand zwischen rT  und dem C-C-A-Ende 
in den beiden Serin-tRNS und in der Alanin-tRNS gleich ist. 
Die Sequenz G-rT-#-C-G allerdings, die als Bestandteil 
aller tRNS in Betracht gezogen wurdeL41, ist in Serin-tRNS I 
durch G-rT-$-C-A ersetzt. 
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171 Anmerkung bei der Korrektur (16. Marz 1966): Nach Unter- 
suchungen mit der hochauflosenden Massenspektrometrie ist A* 
aus Serin-tRNS ein N(6)-Isopentenyladenosin ( K .  Biemann u. S.  
Tsunakawa, personliche Mitteilung). NMR-spektroskopische 
Messungen in Zusammenarbeit rnit J.  Sonnenbichler zeigten, daD 
sich die Doppelbindung zwischen C-2 und C-3 befindet und daB 
C-3 der Seitenkette zwei Methylgruppen tragt. 

Entschwefelung von Thiosauren mit 
Dimethylsulf oxid 

Von Dr. M. Mikolajczyk 

Institut fur Organische Chemie der Polnischen Akademie 
der Wissenschaften, Lodz (Polen) 

Wir fanden, daR Thiophosphorsaure-di-0-athylester (1) und 
khyl-thiophosphonsaure-0-athylester (2) beim Stehen rnit 
aquimolaren Mengen Dimethylsulfoxid (1 Woche; 20 "C) 
in die schwefelfreien Sauren iibergehen. Die Ausbeuten be- 
tragen 75-80%. Nach der Reaktion destilliert man das ge- 
bildete Dimethylsulfid ab, nimrnt den Ruckstand in Methanol 

R, P R, P P + (CH3)sO - P + (CH3)fi + S 
R" \OH R' b H  

( I ) ,  R = R'  = OCzH5 
(2), R = OCz&, R'  = CzH5 

auf und filtriert vom Schwefel ab. Diphenyl-dithiophosphin- 
saure (3)  reagiert mit 2 Mol Dimethylsulfoxid in stark exo- 
thermer Reaktion ebenfalls zur schwefelfreien Saure (Aus- 
beute: bis zu 90 %). 

(C6Hs)zPSzH + 2 (CH312SO + (CsH&POzH + 2 (CH&S 4- 2 S 
(3)  

Monothioessigsaure wird durch Dimethylsulfoxid gleichfalls 
entschwefelt. Hier betrigt die Ausbeute 70 %. Reaktionsbe- 
dingungen: ca. 1 Woche bei 20'C. 
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